En Cuba cinco variantes
genéticasy sel's mutaciones del
SARS-CoV-2

La directora de investigacion del Instituto de Medicina Tropical Pedro Kouri, Maria Guadalupe
Guzman. Foto: Archivo/RHC.

La Habana, 7 abr (RHC) Cinco variantes genéticas y seis patrones mutacionales del SARS-CoV-2,
patégeno causante de la Covid-19, circulan en Cuba, informaron autoridades sanitarias.

La directora de investigacion del Instituto de Medicina Tropical Pedro Kouri, Maria Guadalupe Guzman,
afirmo que un estudio poblacional realizado entre el 28 de diciembre de 2020 y 28 de marzo de 2021,
identificé presencia de variantes del virus diferentes al grupo G, reportada inicialmente y todavia
predominante.



“Se detectaron cuatro cambios y cinco patrones mutacionales en casos importados, mientras que para
los autdctonos, comprobamos una disminucion en el tiempo de la variante D614G y un incremento
paulatino de la notificada en Sudafrica y California, Estados Unidos”, apunto la experta.

En intercambio reciente del presidente, Miguel Diaz-Canel, con cientificos y especialistas dedicados al
enfrentamiento a la Covid-19 en la nacién caribefia, Guzman detall6 que las provincias La Habana,
Mayabeque y Pinar del Rio muestran el mayor nimero de esas modificaciones del coronavirus.

Puntualizdé que ese incremento en la aparicion de variantes fue inicialmente mayor en pacientes
procedentes del exterior, pero poco a poco llegaron a la poblacién cubana.

“Aungue en nuestro pais, la que aun predomina es la del grupo Clado G, otras del SARS-CoV-2,
particularmente la identificada en Sudafrica, muestran una ventaja desde el punto de vista evolutivo, y
pudiera llegar a sustituir la primera”, asevero.

Dijo, ademas, que algunas se han diseminado mas facil y rapido, lo cual guarda relacién con la
ocurrencia de mas contagiados con la Covid-19 en el pais.

“Este podria ser un factor que justifique el incremento en el nUmero de casos, sobre todo en el dltimo
mes”, enfatizo.

De acuerdo con la ultima actualizacion epidemiologica de la Organizacién Panamericana de la Salud, en
32 paises de las Américas fueron identificadas al menos una de las tres variantes, motivo de
preocupacion en el continente: la B.1.1.7, reportada por primera vez en Reino Unido; la B.1.351 en
Sudafrica, y la B.1.1.28.1 encontrada en Brasil.

“Todas pueden acrecentar la transmisibilidad y la virulencia del SARS-CoV-2 o disminuir la eficacia de las
medidas sociales, de salud publica o de los diagndsticos, las vacunas y los tratamientos, aunque todavia
gueda mucho por aprender sobre ellas”, refiere el informe de la entidad regional.

Ante la actual situacion epidemiolégica de Cuba, con mas de mil casos diarios reportados en ocho
jornadas consecutivas, las autoridades gubernamentales anunciaron para las proximas semanas la
implementacion de un grupo de medidas dirigidas a controlar el rebrote de la pandemia. (Fuente: Prensa
Latina)
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