Cientificos costarricenses logran
en secuenciar genoma completo
de viruela simica

Imagen: Internet.

San José, 11 ago (RHC) El Instituto Costarricense de Investigacion y Ensefianza en Nutricién y Salud -
Inciensa-, secuencio el genoma completo del primer caso de la viruela simica detectado en Costa Rica,
informo este jueves el Ministerio de Salud.

En un video distribuido por esa cartera, Franciso Duarte, coordinador del laboratorio de genémica y
biologia molecular de Inciensa, calificé de gran importancia epidemiolégica la secuenciacion de este
virus, ya que permite identificar el clado al cual pertenece el virus.

De acuerdo con ello, la secuencia del primer caso detectado en Costa Rica segun esta nomenclatura
pertenece al clado 3, que corresponde al que esta produciendo el reciente brote de la enfermedad a nivel
mundial.



Duarte sostuvo que los clados se han asociado con diferentes grados de severidad de la enfermedad y
tasas de mortalidad: para el 1 se reporta una letalidad de una de cada 10 personas infectadas en los
paises de Africa central.

Los clados 2 y 3, prosiguio, causan una enfermedad mas leve y una tasa de mortalidad mas baja
(estimada en alrededor de uno por ciento) y se ha descrito principalmente en Africa occidental.

El Ministerio de Salud destaca que Costa Rica es el primer pais centroamericano en completar el
genoma de la viruela del mono y explica que la muestra se secuenci6 por la técnica de metagendmica en
escopeta.

Esta metodologia -precisa- consiste en tomar la muestra del paciente, hacer una extraccion de todo el
material genético presente (ADN del paciente, del microbiota acompafiante y del virus).

Tras secuenciarlo por la tecnologia de secuenciacion de siguiente generacion, los especialistas del
Inciensa realizaron los andlisis computacionales (bioinformaticos), identificaron el material genético del
virus y reconstruyeron su genoma, refiere Salud.

Resalta que una vez reconstruido el genoma viral completo se comparo contra los genomas reportados
por los demas paises donde se han presentado casos de viruela simica y se determin6 a cuél clado o
rama evolutiva pertenecia el virus.

El Ministerio de Salud adelanta que el Centro Nacional de Referencia de Virologia del Inciensa
continuara en coordinacion con la red de laboratorios tanto publicos como privados para identificar y
diagnosticar oportunamente los posibles casos de esta enfermedad, para una correcta aplicacion de las
medidas de prevencion y control adecuadas. (Fuente: Prensa Latina).
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